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NOTA DE PRENSA

Combinar métodos tradicionales y nuevas
tecnologias da resultados mas precisos a
la hora de identificar especies

e Un estudio con participacion de la Estacion Bioldgica de Dofiana ha
comparado por primera vez la eficiencia del trabajo de identificacion de
taxonomistas con las nuevas técnicas moleculares para inventariar la
biodiversidad.

e El equipo ha probado la combinacién de estas dos metodologias en los
quironémidos, un grupo de insectos dificiles de identificar, pero claves
para monitorizar la calidad del agua y de los ecosistemas. Ademas, ha
desarrollado un nuevo marco para identificar la mayor parte de las
especies de una muestra procesando tan sélo el 10% de los especimenes.

Grupo de quironémidos en la naturaleza. Foto: Valentyna Inshyna
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Sevilla, 25 de mayo de 2023. Actualmente, la comunidad cientifica no se pone de acuerdo
sobre cudl es el mejor método para identificar especies. Existe una tendencia hacia la
automatizacién de este proceso gracias al avance de técnicas moleculares, lo cual coincide a su
vez con el declive del nimero de taxonomistas convencionales, personas expertas en
identificacion de especies. Ahora, un equipo cientifico ha comparado por primera vez la
eficiencia del trabajo tradicional de personas con conocimientos taxonémicos frente a las
técnicas moleculares automatizadas, como el DNA barcoding, para esta tarea. Ademds, ha
conseguido desarrollar una metodologia que consigue identificar la mayoria de las especies
procesando tan sélo el 10% de los especimenes de una muestra combinando estas dos
metodologias. El estudio ha sido liderado por la investigadora predoctoral Caroline Chimeno de
las Colecciones Estatales de Ciencias Naturales de Baviera (SNSB) y el investigador Viktor
Baranov de la Estacién Biolégica de Dofiana, con la participacion del Instituto Leibniz de Ecologia
de Aguas Dulces y de Pesca Interior (IGB), el Instituto Leibniz de Analisis del Cambio de la
Biodiversidad (LIB), la Universidad de Kaiserslautern-Landau y la Fundacién Alemana de
Investigacion cientifica (DFG).

Para realizar este estudio, el equipo se ha centrado en concreto con los quirondmidos, una
familia que retine mas de 7000 especies de pequeios insectos. Debido al que su fase larvaria se
desarrolla en el agua, son utilizados de manera frecuente para monitorizar la calidad del agua.
A pesar de su importancia, las especies de quirondmidos son muy dificiles de identificar, lo cual
estd perjudicando a estos esfuerzos de monitorizacion de la salud de los ecosistemas. Se
requieren grandes conocimientos morfoldgicos para identificar estas especies y otros grupos,
pero hacerlo de forma fiable es crucial para entender y detener el declive de los insectos que se
esta produciendo en la actualidad.

El estudio se realizé en el Noreste de Alemania, en los campos de estudio del IGB, a lo largo
de una zanja de cinco metros de ancho adyacente a un drea de hierba, en la que el equipo
consiguid detectar mas de 80 especies de quirondmidos. Durante el estudio, descubrieron que
identificando menos del 10% del contenido de una muestra se podia detectar de forma fiable el
90% de las especies de la muestra. Sin embargo, también se comprobd que el 9% de los
especimenes eran identificados de forma errénea por taxonomistas. Estos errores podrian
haberse pasado por alto si el equipo no hubiera aplicado el segundo método de identificacién,
el DNA barcoding, una técnica en la que se usa una secuencia del ADN de un espécimen y se
compara con una secuencia de referencia para saber si coincide o no y, por lo tanto, si se trata
de esa especie. Por el contrario, los expertos fueron capaces de ofrecer informacidn sobre
determinadas especies en casos en los que los métodos moleculares no podian hacerlo, lo cual
constituia el 14% de los especimenes.

A partir de este analisis, el equipo ha desarrollado un marco completamente nuevo que
combina el enfoque tradicional y el molecular para el procesamiento de grandes muestras de
insectos, que son un producto tipico, pero aun poco utilizado, de los programas de seguimiento
ecolégicos. “Actualmente, se esta reduciendo el nimero de taxonomistas, lo cual estd
ralentizando los esfuerzos de entender la pérdida de biodiversidad y el impacto del cambio
climatico”, explica Viktor Baranov, investigador en la Estacién Bioldgica de Dofiana y autor senior
del estudio. Segun el investigador, hay numerosas razones para este “impedimento
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taxondmico”, como se denomina a este fendmeno, pero la mayoria de las razones estan
relacionadas con la falta de financiacidén para la formacién a largo plazo y el empleo de estas
personas.

Se ha sugerido que reemplazar a los expertos por la tecnologia (como el DNA barcoding o la
visidn artificial), podria ser una posible solucidn para manejar las grandes muestras procedentes
de multiples programas de monitoreo que son necesarias para entender las causas vy
consecuencias del declive de los insectos y la pérdida de biodiversidad. Sin embargo, esto podria
implicar en ultima instancia deshacerse de la necesidad de tener a una persona experta
involucrada en el proceso de identificacion. “Con este estudio hemos demostrado que los
debates actuales sobre la apuesta, o bien por los expertos taxonomistas, o bien por la
identificacion automatica de los insectos no son acertados, puesto que las tecnologias son
necesarias para aumentar la capacidad humana, pero son dificilmente capaces de reemplazarlos
en algunos casos”, afirma el investigador. “Esto abre una puerta para el procesamiento de
cantidades cada vez mas grandes de muestras, las cuales son necesarias para entender los
cambios a gran escala que estan afectando a la biodiversidad de insectos”, concluye el
investigador.
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